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Francesco Fontana è nato a Fontaneto d'Agogna (NO) il 12 febbraio 1940. 

Nel 1967 si laurea in Scienze Naturali.  

Nel 1969 lavora a Londra presso il Laboratorio di Citogenetica Umana dell'Institute of Child Health  

Nel 1970 è borsista del CNR presso l'Istituto di Antropologia di Torino  

Dall'anno accademico 1970-71 al 1974-75 e negli anni 1976-77, 1978-79, 1986-87, è incaricato 

dell'insegnamento di Zoologia II, nel corso di Laurea in Scienze Naturali, dell'Università di Ferrara. 

Nell'anno accademico 1975-76, è incaricato dell'insegnamento di Entomologia, nei corsi di laurea in 

Scienze Biologiche e Scienze Naturali dell'Università di Ferrara. 

Negli anni accademici 1975-76, 1977-78 e dall'anno accademico 1979-80 al 2006-2007 tiene il 

corso di insegnamento di Zoologia I, nel corso di laurea in Scienze Naturali dell'Università di 

Ferrara.  

Nel 1980 viene nominato professore associato di Zoologia presso la Facoltà di Scienze 

Matematiche Fisiche e Naturali dell'Università di Ferrara. 

Negli anni accademici 1983-84, 1984-85, 1985-86, gli è affidata la supplenza dell'insegnamento di 

Genetica nel corso di laurea in Scienze Biologiche dell'Università di Ferrara. 

 

 

Linee di ricerca perseguite 

 
L’attività di ricerca si è rivolta alla soluzione di problemi di tassonomia ed evoluzione animale 

impiegando metodi citogenetici e molecolari. E’ autore di 129 pubblicazioni la maggior parte delle 

quali edite su riviste internazionali. Le più importanti linee di ricerca hanno riguardano le termiti, i 

cervidi e gli storioni. Le ricerche sulle termiti hanno dimostrato che le traslocazioni cromosomiche 

osservate nei maschi sono da ricondurre ad un sistema multiplo di determinazione cromosomica del 

sesso che determina una uniformità genetica, favorendo la cooperazione sociale. I dati cariologici 

sui cervidi hanno consentito di costruire un modello di filogenesi dimostratosi valido anche alla luce 

dei dati prodotti impiegando tecniche di citogenetica molecolare. Le ricerche più recenti hanno 

riguardato la caratterizzazione citogenetica e molecolare degli storioni, finalizzate alla soluzione 

della storia evolutiva del gruppo. Questi animali, che posseggono un genoma di grandi dimensioni, 

con diversi livelli di ploidia (120, 240 e 360 cromosomi) e frequenza elevata di eventi di ibridazione 

interspecifica con produzione di prole fertile, presentano ambiguità relativamente all’inquadramento 

sistematico delle diverse specie. La complessità del genoma di questi pesci, in grave pericolo di 

estinzione, rende particolarmente difficile una valida strategia di conservazione. Per questi motivi è 

stato scelto l’approccio citogenetico mediante tecniche di bandeggio cromosomico differenziale, 

che consente una visualizzazione diretta del genoma e permette l’identificazione dei cromosomi 

omologhi. Successivamente sono state utilizzate diverse sonde molecolari mediante la tecnica 

d’ibridazione in situ fluorescente (FISH) al fine di risolvere, in primo luogo, il dibattuto problema 

dei livelli di ploidia di questi animali. I risultati ottenuti hanno evidenziato che i cromosomi che 

presentano marcature (relative a clusters ribosomali, alla distribuzione dell’eterocromatina 

costitutiva e di famigle di DNA satellite) nelle specie 2n = 120 sono raggruppabili in coppie, nelle 

specie con 240 cromosomi in quadruplette e in quelle con 360 cromosomi in sestuplette; questo ha 

consentito di attribuire al primo gruppo una condizione diploide, al secondo una condizione 

tetraploide e al terzo gruppo una condizione esaploide. Le conclusioni generali di questi studi sono 

che gli eventi di poliploidizzazione e di ibridazione interspecifica hanno rivestito un ruolo chiave 

nell’evoluzione di questo ordine di pesci.  
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